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• Anzahl Populationen

• geographische Verteilung

• Rückgang bestimmter Populationen

• Umweltanpassungen

• anthropogene Verschleppung

• genetische Vielfalt in den Population

• genetischer Verarmung / Inzucht

• Verinselung lokaler Populationen



mitochondriale DNA

maternal vererbt

Variation eher konservativ

weit zurückliegende Differenzierungen
  

Kern DNA

breite Verteilung der Variation, genom-weite SNPs

historische, rezente, funktionale Differenzierung …

genetische Diversität, Inzucht, Migration …. 
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Variation in mtDNA  &  Karyotypen 
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individuelle genetische Zuordnung

Verdriftung

Ansiedelung
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individuelle genetische Zuordnung

Verwandschaft

Familienverbände etc. 
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